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	卢坤、李加纳、钱伟、刘列钊、魏丽娟
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二、项目简介
项目在973课题、多个国家基金项目资助下，历时十余年，以解析油菜基因组进化和重要性状的遗传机制为目标，提出了亚基因组分离分析法和“虚拟野生油菜”新概念，成功解决多倍体作物亚基因组起源研究难题，明确了多个重要性状的遗传调控机制，推动了我国油菜基因组学与遗传学发展。
主要科学发现点及科学价值如下：(1) 揭示了油菜亚基因组起源与演化机制，明确了生态型改良的分子机制。利用近千份油菜及亲本种基因型数据，首次明确了油菜A、C亚基因组分别起源于欧洲芜菁和四种甘蓝的共同祖先，揭示其成种时为油用冬油菜，明确了油菜生态型和用途改良的演化机制，破解了油菜基因组进化研究难题；揭示了表观修饰和亚基因组非平衡选择促进油菜生态型改良的分子机制，为扩大油菜种植范围提供了理论指导；(2) 揭示了油菜硫苷代谢途径的进化和遗传机制，为油菜超低硫苷新品种选育奠定了基础。建立了硫苷等5个品质性状测定的近红外模型，实现了高通量精确无损测定；揭示了硫苷途径的进化机制，阐明了MAM1/3、AOP2、MYB28和GTR2控制碳链长度、侧链修饰、韧皮部特异转运影响油菜硫苷含量的机制；鉴定到43个种子硫苷含量相关QTL，为油菜超低硫苷育种奠定了重要基础；(3) 揭示了油菜高产和高收获指数的遗传调控机制。通过群体材料多年多点系统研究，明确了高产高收获指数理想株型、生理特征和遗传基础；发现角果光合作用对油菜产量和品质有重要贡献；开发出产量和相关性状紧密连锁新位点93个，单标记贡献达12.99%；发现C03染色体上编码E3泛素连接酶基因BnaC03g63480D可与DELLA蛋白互作抑制GA信号，控制油菜分枝数；miR319a和miR827可抑制bZIP25和AMK2等靶基因，调控油菜角果层发育；上述成果已应用于油菜高产育种，培育出多个高产油菜新品种。
项目在国内外发表论文100余篇，其中中科院JCR一区TOP期刊11篇。5篇代表作被CELL和Nature Genetics等权威期刊他引299次，20篇主要论文得到多位科学院院士在内权威学者正面评价和他引699次。代表性论文获首届川渝科学技术大会优秀论文一等奖和重庆市自然科学优秀学术论文奖。项目培养巴渝学者特聘教授2名，获中国农学会青年科技奖和重庆市十佳科技青年奖等荣誉。成果在国内外油菜品种改良中获得广泛应用，创造了显著的经济效益。
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